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Corazéon de mosca: genética, fisiologia, medicina y mas alla

The Fly Heart: Genetics, Physiology, Medicine and Beyond

GRECO HERNANDEZ'

En la investigacion en biologia, la definicién de los
organismos llamados “modelo” ha permitido entender
las leyes y procesos fundamentales de los seres vivos.
En biomedicina, el estudio de estas especies ha llevado
al entendimiento de los mecanismos moleculares de
muchas patologias y al desarrollo de sus tratamientos.
La mosca Drosophila melanogaster ha sido por méas de
un siglo uno de los organismos modelo méas emblemati-
cos y relevantes en biologia. Esta especie ha llevado al
descubrimiento de muchos procesos fundamentales en
biologia molecular, biologia celular, herencia, genética
de poblaciones y biologia del desarrollo, entre otros, mu-
chos de ellos con importantisimas aplicaciones médicas.

En la actualidad, Drosophila es un organismo con
una soélida y significativa cantidad de recursos y he-
rramientas genéticas y biotecnologicas que permiten
estudiar en profundidad nuevos procesos, mecanismos
y fenémenos biolégicos y médicos. El advenimiento
de la biologia genémica hizo posible en el ano 2000
la secuenciacién del genoma entero de esta especie,
(1) que nos llevé a descubrir que ~ 70% de los genes
humanos estan conservados en Drosophila. Por ello, la
implicacién urgente de esta mosca en el entendimiento
de diversas afecciones humanas es muy relevante y no
se ha hecho esperar. El estudio de la fisiologia cardiaca
y sus patologias es uno de estos campos de estudio,
cuyo desarrollo tendra importantisimas implicaciones
meédicas.

El grupo de Paola V. Ferrero, del Centro de Investi-
gaciones Cardiovasculares de la Universidad Nacional
de La Plata y del Departamento de Ciencias Bésicas
y Experimentales de la Universidad Nacional del No-
roeste de Buenos Aires, ha sido pionero en la Argentina
en usar Drosophila y sus herramientas genéticas para
estudiar la biologia molecular que subyace a la fisiologia
del corazon. Este grupo ya ha demostrado una fuerte
relacion entre el envejecimiento y el transitorio del ion
calcio (Ca?") citosoélico, un ion divalente crucial para la
contraccién cardiaca. (2) Las proteinas responsables
de este proceso estan codificadas por genes altamente
conservados en secuencia y funcionamiento entre Dro-
sophila y el ser humano. Una de ellas es la proteina
SERCA, un polipéptido clave en el secuestro de Ca?*
hacia el reticulo sarcoplasmatico. Los trabajos de Ferre-
ro y de otros grupos de investigacién han demostrado

que el deterioro del manejo y transitorio del Ca** esta
entre los mecanismos celulares que causan dano a la
funcién cardiaca. Esto significa que una consecuencia
del mal acoplamiento excitocontractil cardiaco es la
sobrecarga de Ca?' intracelular, y esta es una de las
principales causas de isquemia/reperfusion y de arrit-
mias en el humano. (3, 4)

En el trabajo que se publica en este nimero de la
Revista Argentina de Cardiologia, Santalla, Portiansky
y Ferrero (5) manipulan genéticamente diversas estir-
pes de Drosophila a fin de estudiar el envejecimiento y
el efecto de alcaloides que afectan el sistema nervioso
central (en este caso, la cafeina) sobre el transitorio
del ion Ca?*, asi como su influencia sobre la frecuencia
de contraccion cardiaca. Demuestran una correlacion
entre ellos de manera similar a como ocurre en el ser
humano. Esto es, que la cafeina incrementa el transito-
rio de Ca?* alo largo del periodo de vida de Drosophila.
Ademas, observaron que la edad también influye sobre
el efecto de la cafeina en la frecuencia cardiaca, y que
en este fenémeno SERCA tiene una expresion similar
al tejido cardiaco humano, es decir, en células de discos
intercalares.

Los resultados de Santalla y colaboradores (5)
indican que la mosca Drosophila es un buen modelo
para estudiar la genética de varios fenémenos de la
fisiologia cardiaca en el ser humano, como el enve-
jecimiento y la adicciéon a sustancias que afectan el
sistema nervioso, como la cafeina. En palabras de
los autores, sus resultados demuestran que el tejido
cardiaco de este organismo modelo “recapitula la di-
ndmica del Ca?* intracelular observada en mamiferos
frente a situaciones experimentales variadas, lo que
valida el uso del modelo para futuras investigaciones
en las que se podrdn estudiar, mediante la genémica,
transcriptémica y proteémica, las variaciones de genes
y productos génicos frente a diferentes noxas”. Esto
permitira aplicar farmacos que atenden o exacerben
la actividad de diversas proteinas y vias metabdlicas
que regulan la actividad del corazén.

Una de estas proteinas seria la serina/treonina
quinasa TOR (target of rapamycine), crucial en el
control del crecimiento celular en respuesta a diversos
estimulos celulares como factores de crecimiento y
hormonas, asi como en respuesta a diversos estreses.
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(6) TOR integra estas senales para modular el proceso
global de sintesis de proteinas a través del control de
elF4E y 4E-BP, enzimas reguladoras de este proceso.
Asi, TOR es clave en la regulacion de la expresion ge-
nética y estd altamente conservada en los eucariontes.
(6) Hace poco tiempo se ha descubierto que TOR esta
vinculada a hipertrofia cardiaca en el humano, (7, 8)
pero su mecanismo de accién en este fenémeno no se
conoce con claridad. Por ello, recientemente, el grupo
de trabajo de Ferrero también ha abordado el estudio
de la via TOR en el tejido cardiaco de Drosophila, ob-
servando que TOR, eIF4E y 4E-BP estan involucradas
en el manejo del calcio intracelular. Estos hallazgos
enfatizan la importancia de Drosophila como modelo
para entender la genética y la fisiologia cardiaca del
corazén humano y su validez en el diseno de trata-
mientos con diversos farmacos.

A futuro, el advenimiento de nuevas tecnologias
permitira ampliar el horizonte de Drosophila como
modelo del funcionamiento del corazén humano. Por
ejemplo, la edicion de genes con las nuevas y poderosas
metodologias desarrolladas tltimamente (9) promete
un sinfin de aplicaciones en el estudio del corazén de la
mosca para entender su genética, fisiologia, medicina
e incluso mas alla.
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